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АО «Национальный научный 
медицинский центр» образован в 2001 г 
 Статус – высокоспециализированный 
многопрофильный мед.центр 
В 2003 г. была открыта служба 
кардиохирургии, где в апреле 2004 г. 
выполнили первую операцию на открытом 
сердце 
С 2005 г. ННМЦ является штаб-квартирой 
Евро-Азиатского респираторного общества 
С 2012 года в ННМЦ выполняются 
операции по трансплантации органов и 
клеток 
 Международный стандарт качества - 
ноябрь 2012 г — уровень «Признанное 
совершенство — 5 звезд» модели EFQM, 
который каждые 2 года подтверждается. 
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Микробиологическая лаборатория входит в состав 
диагностических служб АО «ННМЦ»  

• Образована в 2001 году 

• Расположена в отдельном корпусе на 
территории больничного комплекса общей 
площадью 316 м2 

• Разрешение режимной комиссии на работу с 
инфекционным материалом  III-IV группы 
патогенности № 19-15/7-4211 от 
06.09.2017года   

• Деятельность лаборатории осуществляется в 
клиническом,  научном  и образовательном 
направлениях 

• В составе лаборатории функционируют: 
подразделение бактериологической 
диагностики и подразделение 
серологической диагностики 
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Имеется: 2 микробиологических автоматических 
анализатора  «Vitek 2-Compact» и автоматический 
бактериологический анализатор культур крови 
BacT/Alert 3D 120 Combo 
    

 
• Анализатор Vitek 2 Compact – полностью 

автоматическая система, обеспечивающая 
идентификацию микроорганизмов и определение 
их чувствительности к антимикробным препаратам 
за один день. 

 

• Система предназначена для идентификации 
грамотрицательных палочек, грамположительных 
кокков, анаэробных бактерий, нейссерий, 
гемофильных палочек, других прихотливых 
бактерий, коринебактерий, лактобактерий, бацилл, 
грибов (более 450 таксонов). 

 

• Встроенная экспертная система Advanced Expert 
System проводит 
автоматическую валидацию каждого результата 
исследования на чувствительность, дает точный 
профиль фенотипа с указанием механизма/-ов 
резистентности для каждого изолята. 

https://presentation-creation.ru/


Внутрилабораторный контроль качества 
Escherichia coli ATCC 25922 
Pseudomonas aeruginosa ATCC 27853 
Staphylococcus aureus ATCC 29213 
Enterococcus faecalis ATCC 29212  

Внешняя оценка качества 
 
 
 

2018-2021 гг – UK NEQAS (Великобритания) 

 
2017 – 2020 гг. - Программа межлабораторных сличительных 
испытаний по разделу «Клиническая микробиология» АСНП 

«Центра внешнего контроля качества клинических 
лабораторных исследований» г.Москва 
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Статистические данные 

В период с 24 июня 2020 года по 15 августа 2020 года в 
стационаре АО «Национальный научный медицинский центр» 
прошли лечение 700 пациентов с COVID-19 инфекцией 

01 

Микробиологическому обследованию подверглись 271 
пациент, от которых получено 389 образцов клинического 
материала 

02 

Всего выделено 281 штамм микроорганизмов 03 
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В условиях нарастающей антибиотикорезистентности во 
всем мире и ажиотажным безрецептурном 
применением антибиотиков на фоне коронавирусной 
инфекции, важным является определение наличия 
вторичной бактериальной и грибковой инфекции у 
больных с ковидной и ковидоподобной  пневмонией  с 
целью этиотропного назначения антибиотиков и 
противогрибковых препаратов 

Необходимость микробиологических 
исследований 
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За исследуемый период на бактериальные инфекции было 
обследовано 389 клинических образцов биоматериала  
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всего полож 

89,3% с бактериальным ростом 

Бактериурия 44,9% 

Бактеримия 20,3% 

70% 
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Микробный пейзаж пациентов с COVID-19,  
n=281 (штамм микроорганизмов) 
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Микробный пейзаж мокроты пациентов АО «ННМЦ» с 
COVID-19, n=167 пациентов 

Streptococcus 
viridans group; 51,8% 

Ассоциация 
Streptococcus 

sp+Candida sp.; 
20,9% 

Candida sp.; 8,9% 

НГОБ; 7,1% 

[ИМЯ 
КАТЕГОРИИ][ЗНАЧЕН

ИЕ] Ассоциация гр- 
флора+Candida sp.; 

2,3% 
S.aureus; [ЗНАЧЕНИЕ] 

Enterococcus sp. ; 
1,1% 
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Streptococcus 
mitis; 69% 

Streptococcus 
mutans; 17% 

Streptococcus 
sanguinis; 9,8% 

Streptococcus 
parasanguinis; 

4,5% 

Видовой состав Streptococcus viridans group, 
выделенных из мокроты пациентов  
(n=131 штаммов) с COVID-19 
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Candida 
albicans; 75% 

Candida 
glabrata; 

20,8% Candida 
tropicalis; 4,1% 

Видовой состав Candida, выделенных 
из мокроты пациентов n=48 штаммов, 
с COVID-19  
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Acinetobacter 
baumannii; 28,5% 

Klebsiella 
pneumoniae; 28,5% 

Pseudomonas 
aeruginosa; 23,3% 

Enterobacter 
cloacae; 9,5% 

Прочее; 9,5% 

Видовой состав грамотрицательной флоры, 
выделенных из мокроты пациентов  
(n=21 штамм), с COVID-19  

https://presentation-creation.ru/


Сравнительный микробиологический анализ мокроты 
пациентов АО «ННМЦ» с COVID-19 с данными аналогичных 
исследований, проведенных в Великобритании и США 

Бактериальные и грибковые ко-инфекции 
пациентов, госпитализированных с COVID-19: 
ретроспективное исследование в 
Великобритании, 112 пациентов 

Бактериальные и грибковые ко-инфекции пациентов, 
госпитализированных с COVID-19 в Нью-Йорке, 112 пациентов 

Бактериальный и грибковый рост 
мокроты 165 пациентов, 

госпитализированных с COVID-19 в 
Филадельфии 
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Сравнительный микробиологический анализ мокроты 
пациентов АО «ННМЦ» с COVID-19 с данными аналогичных 
исследований, проведенных в Великобритании и США 

51,8 
65,2 

45,8 

48,2 
34,8 

54,2 

0

10

20

30

40

50

60

70

80

90

100

АО ННМЦ n=167 Великобритания (Лондон) n=112 США (Филадельфия) n=253 

К
О

Л
И

Ч
ЕС

ТВ
О

Ш
ТА

М
М

О
В

, %
 

Нормофлора Бактериальные патогены 

1. S.Hughes et al. Bacterial and fungal coinfection among hospitalized patients with COVID-19: a retrospective cohort study in a UK  secondary care-setting / Clinical Micro and Infect 26(2020), p.1395-99 
2. Hans H Liu et al. Bacterial and Fungal Growth in Sputum Cultures from 165COVID-19 Pneumonia Patients Requiring Intubation: Evidence for Antimicrobial Resistance Development and Analysis of Risk 
Factors / DOI: https://doi.org/10.21203/rs.3.rs-79487/v1 
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Сравнительный микробиологический анализ мокроты 
пациентов АО «ННМЦ» с COVID-19 с данными аналогичных 
исследований, проведенных в Великобритании и США 
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АО "ННМЦ" n=167 

Великобритания 
(Лондон)1 n=112 

США (Нью Йорк)2 
n=112 

США (Филадельфия)3 
n=253 

1. S.Hughes et al. Bacterial and fungal coinfection among hospitalized patients with COVID-19: a retrospective cohort study in a UK  secondary care-setting / Clinical Micro and Infect 26(2020), p.1395-99 
2. Priya Nori et al. Bacterial and fungal coinfections in COVID-19 patients hospitalized during the New York City pandemic surge / Infect Contr and Hospital Epid (2020), 1–5 
3. Hans H Liu et al. Bacterial and Fungal Growth in Sputum Cultures from 165 COVID-19 Pneumonia Patients Requiring Intubation: Evidence for Antimicrobial Resistance Development and Analysis of 
Risk Factors / DOI: https://doi.org/10.21203/rs.3.rs-79487/v1 
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Антибиотикочувствительность штаммов 
Streptococcus, выделенных от мокроты пациентов 
с COVID-19, (n=131 штаммов) 
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Candida albicans Candida glabrata

Антибиотикочувствительность штаммов 
Candida, выделенных от мокроты пациентов с 
COVID-19, n=48 штаммов 
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Пациенты ОАРИТ АО «ННМЦ»   

• За исследуемый период в отделении ОАРИТ АО 
«ННМЦ» находилось 34 пациента с COVID-19 

• 110 клинических образцов подлежали 
микробиологическому исследованию, из которых в 
53,6% отмечался бактериальный рост 

• Выделено 57 штаммов микроорганизмов 

• Уровень бактеримии составил 33,3% 

• Уровень бактериурии – 71,4% 

• Бактериальный рост мокроты отмечался в 86,6% 
образцов 
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A.baumannii; 22,8% 

Candida sp.; 29,8% 

Enterococcus sp.; 
17,3% 

Streptococcus sp.; 
12% 

K.pneumoniae; 7% 

КОС; 5% P.aeruginosa; 1,7% 

Микробный пейзаж пациентов ОАРИТ АО 
«ННМЦ» с COVID-19, n=57 штаммов 

КОС- коагулазоотрицательные стафилококки 
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Микробный пейзаж пациентов ОАРИТ с 
COVID-19, n=57 штаммов 
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НГОБ – неферментирующие грамотрицательные бактерии 
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Антибиотикочувствительность штаммов 
Acinetobacter baumannii, выделенных от 
пациентов ОАРИТ с COVID-19, n=13 штаммов 
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Таким образом, можно сделать следующие выводы: 
   Патогенная и условно патогенная микрофлора у 

больных с COVID-19 + инфекцией выделяется в 51,8 % 
  У пациентов ОАРИТ  этиологически значимые 

положительные посевы  мокроты отмечались в 86,6% 
образцов 

   В 32.1 % из мокроты выделялись грибы рода Candida 
в монокультуре и в ассоциациях 

  У пациентов ОАРИТ с COVID-19 +, превалировали 
Candida (29,8 %), Acinetobacter baumannii (27,8%) 

 С целью адекватного этиотропного назначения 
антибиотиков и противогрибковых препаратов 
необходим мониторинг микробиологических 
показателей  
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