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KoHTponb kadyecTsa, B. 8.0, 01.01.2018

O6wan uHdopmauus

1. B paHHoM pokymeHTe EUCAST, onucbiBaowem npoueaypbl koHTporns kadectBa  (KK),
npeacTaBneHbl OONYCTUMbIE U LeneBble aunanas3oHbl 3HavyeHun MIK 1 guameTpoB 30H nogaBneHust
pocTa KOHTPOSMbHbIX LWTaMMOB. [lpy MOBTOPHbLIX  MCCNEOOBAHUAX  KOHTPOSbHbLIX  LUTAMMOB,
pekoMmeHaoBaHHbIX EUCAST, nonyyaemble 3HadeHuss MIK u gnameTpoB 30H nofdaBneHust pocTta
OOSKHbI cryvarHbiM 06pa3oM pacnonaratbCs B npeaenax ykasaHHblX guanasoHoB. [pu Hanuumm = 10
pe3ynbTatoB TECTUPOBaHWS, MoAa MNOMNyYeHHbIX 3HaveHun MIK gormkHa cooTBETCTBOBaTL LIENEBOMY
3Ha4YeHUIO, a cpedHee 3HavyeHue [OMaMeTpoB 30H NOAAaBMEHUA pocTa — LOMMKHO ObiTb GNU3KMM K
LeneBoMYy 3HaYEHMIO.

2. JdonycTmble 3HavyeHusl, BblOENEHHbIE MOMYXUPHBIM  LLUPUEOTOM/KYPCUBOM, YCTAHOBMEHbI
EUCAST. Bce ueneBble 3Ha4yeHUsa yctaHoBneHbl EUCAST.

3. CraHngapTt ISO goctyneH no ccbinke http://www.eucast.org/documents/external_documents/.

4, MoBcegHeBHbln KK onpegeneHus  4yBCTBUMTEMNBbHOCTM € UCMOfb3oBaHWeM  Habopa

pekomeHgoBaHHbIX EUCAST  KOHTPOMbHbLIX  WITaMMOB  HeobXoguMO  NpoBOAUTbL  PEeryrsipHo.
OnTumanbeHbIM SBNSAETCA MNPOBEAEeHMEe KOHTPOMS KayecTBa €XeQHEeBHO, MO KpawHen mepe, And Tex
aHTMOMOTMKOB, KOTOpble BKIMIOYEHbI B CTaHAapTHble Habopbl. PekoMeHaaumm no aHanu3y pesynbTaToB
KK npuseaeHbl B pykoBoactee EUCAST no BbliNonHeHUo amcko-anddysmoHHoro metoaa (EUCAST Disk
Diffusion Manual).

5. OnAa  KOHTpOMA  MHMMGMpYIOLLEro KOMMOHeHTa B cocTaBe KoMGuHauui  B-nakramos
C UHrMGuTopamn B-naktamas, B Habop LWTAMMOB [AnA MOBCEAHEBHOrO KOHTPONS KadyecTsa
pekoMeHOyeTcs BKMoYaTh LITAMMbl, Npoayuupylolime B-naktamasy. AKTUBHBIA KOMMOHEHT Takux
npenapartoB KOHTPONUPYETCSA YyBCTBUTENbHLIMU KOHTPOMbHLIMMY LUTAMMaMW.

6. JononHutenbHO K noBcegHEBHOMY KOHTponto kadyectBa EUCAST pekoMeHOyeT UCnonb3oBaTb
paclMpPEeHHbIA NepedeHb KOHTPOSbHbIX LITAaMMOB Afs KOHTPOMS KavyecTBa BbISABNEHUS OTAEMbHbIX
MexaHu3MoB pesucteHTHocTu (ESBL, MRSA, VRE, HLGR n myTauun MNMCB). OTu WwtaMMbl UCNOMb3yTCH
ONA NpoBEepkM TOro, YTO pesynbTaTbl PYTUHHOIO OMNpPederneHns YyBCTBUTENbHOCTM MonagalT B
Hagnexawyro KnuHudeckyto kateropuio Y, YP, P. KoHTpomnbHble MccnenoBaHWsi C MCNOMb30BaHWEM
OOMOMHUTENBHOTO MNEPEYHH KOHTPOIbHbIX LUTAMMOB CrefyeT BbINOMHATL MPU U3MEHEHUsX Iobbix
napamMeTpoB TECTUPOBaHUSA (HOBasi NapTUst ANCKOB UNU cpeabl) U/NMn exxeMeCcsiHHo.
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M3meHeHUsA No cpaBHEHUIO C Npeabiaylen Bepcmen

Bepcus 8.0, 01.01.2018

N3meHeHuUsa

A
c

yenkn, coaepxalime W3MEHEeHWs WNU  AOMOSIHEHUS MO  CPaBHEHUIO
aokymeHtom EUCAST «KoHTponb kavectBa, Bepcus 7.0», BblaeneHbl

XKEeNnTbIM LIBETOM.

O6wwasn nHcdopmaums

- [lobaBneHa HoBas Tabnuua, codepXkawas nepedYeHb KOHTPOSbHbIX

LWTaMMOB ANdA MOBCEOHEBHOrO KOHTPOMS KayecTBa ONA Kaxdon rpynnbl
GakTepuii, NnepedncneHHbIX B Tabnuuax norpaHnyHblx 3HaveHun EUCAST.

- YganeHa wuHcopmaumss o napameTpax gucko-gnddy3MoHHOro metona

(nobaBneHbl ccblnka Ha Tabnuvubl NorpaHnyHbIX 3HaveHun EUCAST).

MpumeyaHune - Mpumeyanwue 2.
ATCC 25922 MepecMmoTpeHHbIe KOMMEHTapumn
- KommeHTapun 8 (ons wrtamma NCTC 13846 gobasneHsl Homepa CCUG un
DSM)
ATCC 27853 MepecMmoTpeHHble KOMMEHTapumn

KommeHTapuin 4 (ana wtamma NCTC 13846 nobasneHsl Homepa CCUG u
DSM)
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KoHTponb kadyecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

KOHTpOﬂbeIe wTaMMbIl, peKoOMeHAOBaHHbLIEe A1 NoBCeAHEeBHOINro KOHTPOJiIA Ka4yecTBa

Tabnuua cogepXnT nepeveHb KOHTPOSbHbIX LUTAMMOB A5 KaX 4o rpynnbl 6akTepuii, nepeyncrneHHblx B Tabnuuax
norpaHuyHbix 3HaveHnn EUCAST. B kayecTBe KOHTPOSbHOrO LiTaMMa PEeKOMEHAYEeTCH WCMOonb3oBaTb LUTamm,
OTHOCSILLMICA K TOMY e (Unv 61n3kopoaCTBEHHOMY) BMAY, UYTO M nccrnegyemblii (OCHOBHbBIE KOHTPOSIbHbIE LUTaMMbl).
OpHako B HEKOTOPbIX Cyyasx Ans obecneyeHns KOHTPONs onpeaeneHns YyBCTBUTENbHOCTU KO BCEM MUCCreayeMbIM
npenapaTamMm HeO6X0AMMO LOMOSNHUTENBHO UCMOMb30BaTh U APYrMe KOHTPOMbHbLIE LUTAMMbI.

Tab6nuua 1

O6LMe peKOMeHAALMM MO KOHTPOIIO KayecTBa'

KoHTponb kayecTBa onpeaeneHns YyBCTBUTENbHOCTU
K AMI1, He nmeKLWNX AMana3oHOB KOHTPOJIbHbIX
3Ha4YeHUN ANs1 OCHOBHbIX KOHTPONbHbIX wramMmos’

MukpoopraHusm KOHTpOMbHbLIN WTaMM Mpenapat KOHTpOMbHbLIN WTaMM
Enterobacteriaceae E. coli ATCC 25922 Konuctun (MIK) JononHutensHo
(Enterobacterales®) E. coli NCTC 13846

Pseudomonas spp.

P. aeruginosa ATCC
27853

MunepaunnnuH (anametp
30HbI NOAABNEHMS POCTA)

E. coli ATCC 25922

Ticarcillin (anameTp 30HbI
nogaBneHnsa pocTa)

E. coli ATCC 25922

Konuctun (MrK)

[ononHutenbHo
E. coli NCTC 13846

Stenotrophomonas
maltophilia

E. coli ATCC 25922

Acinetobacter spp.

P. aeruginosa
ATCC 27853

TpumeTonpum-
cynbdametokcaszon (MK
1N gnamMeTp 30HbI
nogaBneHns pocTa)

E. coli ATCC 25922

Konuctun (MIK)

[ononHutenbHo
E. coli NCTC 13846

Staphylococcus spp. S. aureus ATCC 29213 Pokcutpomumumn (MI1K) H. influenzae

ATCC 49766

Enterococcus spp. E. faecalis AMnvumnnui-cynbbaktam | Cm. 1abn. 1.7
ATCC 29212 (MMK)

Amokcunumnnui (MIIK)

E. coli ATCC 25922

AMOKCULINNIINH-
KriaByiaHOBasi KMCroTa
(MIK)

Cm. Tabn. 1.7

Streptococcus rpynn A, B,
Cand G

S. pneumoniae
ATCC 49619

TenkonnanuH (MIK)

S. aureus ATCC 29213

MuHoumknuH (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

Tpumetonpum (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

PokcutpomuumH (MI1K)

H. influenzae
ATCC 49766

Streptococcus S. pneumoniae ATCC TtkonnaHuH (MI1K) S. aureus ATCC 29213
pneumoniae 49619
MuHoumknuH (MI1K) S. aureus ATCC 29213
PokcutpomuumH (MI1K) H. influenzae
ATCC 49766
Viridans S. pneumoniae TevikonnaHuH (MI1K) S. aureus ATCC 29213
groupstreptococci ATCC 49619
Haemophilus influenzae H. influenzae
ATCC 49766
Moraxella catarrhalis H. influenzae
ATCC 49766
Listeria monocytogenes S. pneumoniae
ATCC 49619
Pasteurella multocida H. influenzae BeHaunnennumnnnuH S. pneumoniae ATCC 49619
ATCC 49766 (MIK)

Campylobacter jejuniand
coli

C. jejuni ATCC 33560

LinnpodnokcaumH (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

OpuTtpomuumH (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

Tetpaumknud (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

Corynebacterium spp.

S. pneumoniae
ATCC 49619

LnnpodnokcaumH (MI1K)

S. aureus ATCC 29213
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O6LMe peKOMeHAALMM MO KOHTPOIIO KayecTBa'

KoHTponb kayecTBa onpeaeneHus YyBCTBUTENbHOCTU
K AMI1, He nmeKLWMX AMana3oHOB KOHTPOJIbHbLIX
3Ha4YeHWUN ANs OCHOBHbLIX KOHTPONbHbIX wramMmoB’

MukpoopraHusm

KOHTpPONbHLIN WITaMM

Mpenapat

KOHTpPONbHbLIN WITaMM

reHTammuuH (MK n
AnameTp 30HbI
nogaBneHns pocTa)

S. aureus ATCC 29213

Aerococcus sanguinicola

S. pneumoniae

LnnpodnokcaumH (MI1K)

S. aureus ATCC 29213

and urinae ATCC 49619

Kingella kingae H. influenzae BeHaunnennunnnuH S. pneumoniae
ATCC 49766 (MIIK) ATCC 49619

Aeromonas spp. P. aeruginosa TpumeTonpum- E. coli ATCC 25922
ATCC 27853 cynbcameTtokcason (MK

N gnamMeTp 30HbI
nogaeneHns pocTa)

! KOHTpOnb onpefenenust YyBCTBUTENBHOCTU K KOMGMHALMAM B-NakTaMoB W UHIMGUTOPOB B-NakTamas [JOMKeH MNPOBOAUTHCA C
MCNonb30BaHWEM ABYX KOHTPOSIbHbIX LWITAMMOB: YyBCTBUTENBLHOMO U NpoayumpyoLlero B-nakramasy (cm. Tabnuvua 1.7).

2 B COOTBETCTBUM C HEJABHO BbIMOMHEHHLIMU TAKOCHOMUYECKMU UCCMENoBaHUSMI onpeaeneHne cemeictea Enterobacteriaceae
6bino cyxeHo. OTAernbHbIE YneHbl, paHee BXOAMBLUME B COCTaB CEMEWCTBA, BKIOYEHbI B Apyrve CemeincTBa BHYTpW nopsiaka
Enterobacterales. MNpvBeaeHHbIe B 4aHHON TabnuLe NorpaHnYHbIe 3HaYEHUs, NMPUMEHUMbI KO BCeM YneHam Enterobacterales.
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KOHTpOﬂI:HI:Ie wTaMMbIl, peKoOMeHAOBaHHbLIEe A1 NoBCeAHEeBHOINro KOHTPOJiIA Ka4yecTBa

Tao6nuua 2

KoHTponb kauecTBa KOMGMHALMIA B-NaKTaMOB U MHIMOUTOPOB B-nakTamas”

MukpoopraHusm KoHTponb akTUBHOrO KOMMNOHEHTa KoHTponb nHruéburopa
B-naktamas

Enterobacteriaceae E. coli ATCC 25922 Cwm. ctp. 15

(Enterobacterales?)

Pseudomonas spp. P. aeruginosa ATCC 27853 Cwm. ctp. 17

Enterococcus spp. E. coli ATCC 25922 Cwm. ctp. 17

Haemophilus influenzae H. influenzae ATCC 49766 Cwm. ctp. 17

Moraxella catarrhalis H. influenzae ATCC 49766 Cwm. ctp. 17

Pasteurella multocida H. influenzae ATCC 49766 Cwm. ctp. 17

! KoHTponb onpefeneHusi YyBCTBUTENbHOCTU K KOMBUHALMAM B-NakTamoB M MHMMGWUTOPOB B-NakTamas AOMKeH MPOBOAUTHCS C
MCMONb30BaHMEM ABYX KOHTPOIbHbIX LUTAMMOB: YYBCTBMTENBHOIO U MPOAYUMPYIOLLErO B-nakramasy.

%2 B COOTBETCTBUM C HEJABHO BbIMOMHEHHLIMU TAKOCHOMUYECKUMU UCCMENoBaHUSMI onpeaeneHne cemeictea Enterobacteriaceae
6bino cyxeHo. OTaernbHbIE YneHbl, paHee BXOAMBLUME B COCTaB CEMEWCTBA, BKIOYEHbI B Apyrve CemeincTBa BHYTpW nopsiaka
Enterobacterales. MNpvBeaeHHbIE B 4aHHON TabnuLe NorpaHnYHbIe 3HaYEHUs, NMPUMEHUMbI KO BCeM YneHam Enterobacterales.
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Escherichia coli ATCC 25922
(NCTC 12241, CIP 76.24, DSM 1103, CCUG 17620, CECT 434)

KoHTponb kadvecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

‘ MapameTpbl AncKo-Anudy3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HayeHur EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (mr/n) Conepxanve [dnameTp 30HbI NoAaBneHus
pocTta (MMm)
AMMN B AMCKe
Uenesble | fonyctumele (MKr) LleneBble HOonyctumblie
3HaYeHus 3HaYeHus 3Haqe|.|y|;|1 3Haqe|.|y|;|3
A3TpeoHam 0,125 0,06-0,25 30 32 28-36
AMUKaLWH 1-2 0,5-4 30 22-23 19-26
AMOKCULMNIIUH 4 2-8 - - -
AMOKCULIMNIUH-KNaBynaHaT ™ 4 2-8 20-10 21 18-24°
AMMIMUMNNVH 4 2-8 10 18-19 15-22°
AmnuumnnuH-cyns6aktam”’ 2 1-4 10-10 21-22 19-24°
CeHTaMUUMH 0,5 0,25-1 10 22-23 19-26
HopuneHem 0,03 0,016-0,06 10 31 27-35
ViMuneHem 0,125 0,06-0,25 10 29 26-32
KonnctuH® 0,5-1 0,25-2 - - -
JleBodhnokcaumH 0,016-0,03 0,008-0,06 5 33 29-37
MeponeHem 0,016-0,03 0,008-0,06 10 31-32 28-35
MeumnnuHam® 0,06-0,125 0,03-0,25 10 27 24-30
MokcudpbnokcauuH 0,016-0,03 0,008-0,06 5 31-32 28-35
HanunpukcoBas kucnota 2 1-4 30 25 22-28
HeTtunmuumH - <0,5-1 10 21 18-24
HuTtpokconuH Mpumeyanne™ 30 21 18-24
HuTtpodypaHTOUH 8 4-16 100 20 17-23
HopdnokcauuH 0,06 0,03-0,125 10 31-32 28-35
OdonokcaumH 0,03-0,06 0,016-0,125 5 31 29-33
MednokcaunH - - 5 29 26-32
MunepaunnnuH 2 1-4 30 24 21-27
?a";rc')%giﬁgajff'ﬂ' 2 14 30-6 24 21-27
Tureunknuu™ 0,06-0,125 0,03-0,25 15 23-24 20-27
TukapumnnuH 8 4-16 75 27 24-30
TVKapUUNAWH-KNaBynaHaT ™ 8 4-16 75-10 27 24-30
TobpamuumH 0,5 0,25-1 10 22 18-26
Tpumertonpum 1 0,5-2 5 24-25 21-28
I%bmoﬁ;fnl%réaaon“ <0,52 . 1,25-23,75 26 23-29
docommumn™ 1 0,5-2 200™ 30 26-34"7
XnopamdeHuKkon 4 2-8 30 24 21-27
Lledbagpokcun - - 30 17 14-20
LledanekcuH 8 4-16 30 18 15-21
Lledbenvm 0,03-0,06 0,016-0,125 30 34 31-37
Lledhmkcum 0,5 0,25-1 5 23 20-26
LledokentuH 4 2-8 30 26 23-29
LledpoTakcum 0,06 0,03-0,125 5 28 25-31
Llednogokcum 0,5 0,25-1 10 25-26 23-28
LledbTasngmum 0,125-0,25 0,06-0,5 10 26 23-29
LledoTasnamm-asnbaktam™ 0,125-0,25 0,06-0,5 10-4 27 24-30
LledptaponuH 0,06 0,03-0,125 5 27 24-30
LledptnbyTeH 0,25 0,125-0,5 30 31 27-35
LledpTobunpon 0,06 0,03-0,125 5 28 25-31
LledTonosaH-Tazobaktam™ 0,25 0,125-0,5 30-10 28 24-32
LledpTpmakcoH 0,06 0,03-0,125 30 32 29-35
Lledpypokcum 4 2-8 30 23 20-26
LinnpodnokcaumH 0,008 0,004-0,016 5 32-33 29-37
OpTaneHem 0,008 0,004-0,016 10 33 29-36




[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea KoHTponb kadecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

Escherichia coli ATCC 25922
(NCTC 12241, CIP 76.24, DSM 1103, CCUG 17620, CECT 434)

! PaccunTaro EUCAST.

2 1SO 20776-1: 2006 (C OGHOBNEHMSIMI B COOTBETCTBUM C NOCHEAHel Bepcueil ctaHgapta CLSI M100), kpome
OManasoHoB, BblAEMNEeHHbIX XUPHbIM LWPUATOM/KYpCMBOM, ycTaHoBNeHHbIx EUCAST. Bce gnanasoHbl 3HaveHun
BanuanposaHsl EUCAST.

3 MHCTUTYT MO KNMHMYeckMM M nabopaTtopHbiM cTaHgaptam (CLSI), M100-S26, 2016, kpome OuanasoHoB,
BblAEMNEHHbIX XXUPHBIM LWPNEGOTOM/KYpCHBOM, ycTaHoBneHHbIx EUCAST. Bce AnanasoHbl 3Ha4YeHWn BanMampoBaHbl
EUCAST.

* Ons onpegenerua MIMK ncnonb3yeTtca hukcMpoBaHHas KOHLEHTpauus knasynaHata 2 mr/n.

° [ns KOHTpONsi UHrMBUPYHOLLLErO KOMMOHEHTa ucnorbayeTcs wraMm E. coli ATCC 35218 (cm. NoBceaHeBHbIN
KOHTPOSb MHIMOMPYIOLLIErO KOMMOHEHTa KOMOWHaLMIA 3-nakTamoB C MHrIMBUTOpaMm 3-nakramas)

® ToHkuit POCT BHYTPM 30HbI NOAABMEHUS POCTa, KOTOPbIN BbISBNSETCS MPU UCMONb30BaHUM HEKOTOPbLIX cepuii MXA,
He yuuTbiBaeTcs.

" Ons onpeneneHus MIMK ncnonb3yeTtcsa rKCMpOBaHHast KOHUEHTpaumMs cynbbaktama 4 mr/n.

8 [Ins KOHTpONs KayecTBa ONPEOEneHWs YyBCTBUTENMbHOCTU K KOMUCTUHY HEOBXOAMMO MCMOoNb3oBaTh ABa
KOHTPOMbHbIX WTamma: vyscTButenbHein (E. coli ATCC 25922 wunm P. aeruginosa ATCC 27853) U pe3nCTEHTHbIN
E. coli NCTC 13846 (mcr-1 nonoxutenbHbli) K konucTtuHy. Lienesoe 3HadeHne MK konuctnHa ans E. coli NCTC
13846 (CCUG 70662, DSM 105182) — 4 mr/n; 3Ha4eHns 2 v 8 Mr/n JonyckaeTcs NuLlb B OTAEMbHbIX CRyYasX.

® PechepeHTHBLIM METOZOM ONpeeneHust YyBCTBUTENbHOCTY K MELMIIIMHAMY SIBASIETCS METOZ, pa3BeAeHui B arape.
10 [wanasoH gonyctumbix 3HadeHmn MK gna E. coli n HUTpokconuHa B HacTosiLLee BpeMs He YCTaHOBIEH.
1 Ins onpeneneHns MIMK ncnonb3yeTcs oMKCMPOBaHHas KOHLeHTpauums Tasobaktama 4 mr/n.

12 [nsi KOHTpONs WHrMOMpYOLLEro KOMMOHEHTa MOXHO ucronb3oBaTb kak E. coli ATCC 35218, tak u K.
pneumoniae ATCC 700603 (cM. MoBceaHEBHbI KOHTPOMb MHIMBMPYIOLLLErO KOMMOHEHTa KOMBMHaUWIA B-nakTamoB
C MHrnbuTopamu B-nakramas).

3 NIns onpeneneHnst YyBCTBUTENBHOCTU K TUIELMKIMHY METOAOM MUKPOPasBeaeHW B GyNboHe nuTaTenbHas
cpefa rotoBUTCS B A€Hb UCCNefoBaHus.

4 CooTHoLLEHe TpumeTonpum:cynbdamerokcason — 1:19. 3HayeHus MINK npeacraBneHbl No TPUMETONPUMY.

1o PedepeHTHbIM MeTooOM onpeaeneHns YyBCTBUTENbHOCTU K (DOCHOMULMHY SBRASETCA METon pa3BedeHuin B
arape. NutaTenbHasa cpega onga onpegeneHvs YyBCTBUTENbHOCTU K (hochoMUUMHY OOMKHa coaepXaTb rmioKo30-6-
doccar (25 wmr/n). [lMpu KUCNONb3OBaAHMM KOMMEPYECKMX CUCTEM HeobGxoauMo cnefgoBaTb  MHCTPYKUUK
npovssoguTens.

16 Ouck ona onpegeneHus 4yBCTBUMTENbHOCTU AOMmKeH coaepxaTtb 200 mkr chocomuumHa u 50 MKr rnoko30-6-
cocdaTa.

" OTnenbHbIe KoMoHNUM BHYTPW 30HbI MOAABIEHWA POCTa yunTbIBaTh He cnegyeT (Nnpumep cM. Pykosoacteo EUCAST
no y4erty pesynbTaToB, Tabnuubl norpaHnYHbIX 3HavyeHun EUCAST).

18 Ins onpenenexns MIMK ncnonb3yeTcs UKCMPOBaHHas KOHLEHTpauus aBnbaktama 4 mr/n.

¥ Nns KOHTPOMS MHrMOMPYIOLLEro KOMMOHEHTA MCMOMNb3yeTCcsl KOHTPOIbHbIA WwTamm K pneumoniae ATCC 700603
(cm. MoBceaHEBHbI KOHTPOITb UHMIMOUPYHOLLErO KOMMNOHEHTa KOMOMHaLWI 3-NakTamMoB € UHIMBUTOpamu B-nakTamas).
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Pseudomonas aeruginosa ATCC 27853
(NCTC 12903, CIP 76.110, DSM 1117, CCUG 17619, CECT 108)

‘ MapameTpbl AncKo-and¢y3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

[dnameTp 30HbI NogaBneHus
MIK (mr/n CopepxaHue
( ) snelcxe pocTta (MMm)
AMI Uenesbie | [Jonyctumsie (MKr) LleneBble Oonyctumbie
3HayeHus’ 3HaYeHUs” 3HayeHus’ 3HaYeHUs"
A3sTpeoHam 4 2-8 30 26 23-29
AMUKaUUH 2 1-4 30 22 18-26
CeHTaMUUMH 1 0,5-2 10 20 17-23
HopuneHem 0,25 0,125-0,5 10 31-32 28-35
MimuneHem 2 1-4 10 24 20-28
KonucTtux® 1-2 0,5-4 - - -
JleBodpnokcaumH 1-2 0,5-4 5 22-23 19-26
MeponeHem 0,5 0,25-1 10 30 27-33
HeTtunmuumH 2 0,5-8 10 18 15-21
MunepaunnnuH 2-4 1-8 - - -
MunepaumnnuH-TasobakTam 2-4 1-8 30-6 26 23-29
TukapumnnuH 16 8-32 - - -
TuKapUMNnnH-knasynaHat’ ™ 16 8-32 75-10 24 20-28
TobpamuumH 0,5 0,25-1 10 23 20-26
docdhomnmH’ 4 2-8 - - -
Lledbenum 1-2 0,5-4 30 28 25-31
LledTasmgmm 2 1-4 10 24 21-27
edpTasmgum-aBndakTam - ,5- - -
6 o 1-2 0,5-4 10-4 24 21-27
LiecdbronosaH-Tasobaktam>’ 0,5 0,25-1 30-10 28 25-31
MnpodrokcaLmH , ,25- -
L . 0,5 0,25-1 5 29 25-33

! PaccunTaro EUCAST.

2 1SO 20776-1: 2006 (C OGHOBNEHUSIMI B COOTBETCTBUM C NOCHEAHel Bepcueil ctaHgapta CLSI M100), kpome
AManasoHoB, BblAeNeHHbIX XXUPHbLIM PG TOM/KYpCHBOM, ycTaHOBNEeHHbIX EUCAST.

¥ CLSI, M100-S26, 2016; KpOMEe AMana3oHOB, BblOEMNEHHbLIX XWPHbLIM LIPUGOTOM/KYPCUBOM, YCTAHOBMEHHbLIX
EUCAST. Bce anana3soHbl 3HavyeHuin BanuanposaHsl EUCAST.

* [INs KOHTPOMs KayecTBa OMPEAENieHUs! YyBCTBUTENBHOCTU K KOMUCTUHY HEOBXOAMMO WCMoMnb3oBaTh [Ba
KOHTPOMbHbIX WTamma: vyscTButenbHbin (E. coli ATCC 25922 wunu P. aeruginosa ATCC 27853) U pe3nCTEHTHbIN

E. coli NCTC 13846 (mcr-1 nonoxutenbHbin) K kKonuctuHy. Llenesoe 3HaveHne MIK konuctuHa gna E. coli NCTC
13846 (CCUG 70662, DSM 105182)— 4 mr/n; 3HayeHns 2 unv 8 Mr/n JonyckaeTcs NuLlb B OTAEMbHbIX CRy4asiX.

° Ins onpeneneHus MIMK ncnonb3yeTcs dmkcMpoBaHHas KOHLEeHTpaums Tazobaktama 4 mr/n.

6 [Inst KOHTpONS MHIMBUPYIOLLLErO KOMMOHEHTa MOXHO Ucnonb3oBaTh Kak E. coli ATCC 35218, Tak un K. pneumoniae
ATCC 700603 (cm. [loBCceOHEBHbIi KOHTPOMb WHIMOMPYIOLWEro KOMMOHEHTa KOMOWHaUMWA [-naktamoB C
MHrMGuTOpamMu B-nakramas).

" Ons onpegenenns MIMK ncnonbayeTtcs pukcrpoBaHHas KOHLEHTpauus knasynaHata 2 mr/n.

8 [ns KOHTpONsi WHIMOWMPYIOLLEro KOMMOHEHTa WCMOMb3yeTcsl KOHTpOmnbHbIM wTamMm E. coli ATCC 35218
(cm. TMoBceaHEBHbI KOHTPOIb UHMIMOUPYHOLLErO KOMMNOHEHTa KOMOMHaLWI 3-NakTamMoB € UHIMBUTOpamu B-nakTamas).
9 PedepeHTHbIM MeETOAOM onpedeneHus YyBCTBUTENbHOCTU K (hoChOMULNHY SBRSETCA METO pa3BedeHuii B arape.
MuTaTenbHasa cpeda anga onpegeneHns YyBCTBUTENbLHOCTU K (hOCHOMULIMHY AOMKHA CoaepKaTb rMoKo30-6-dhoccaT
(25 mr/n). Mpwn “cnonb3oBaHUM KOMMEPYECKMX CUCTEM HEOOXOAMMO CrieioBaTh MHCTPYKLIMM MPON3BOANTENS.

% Nns onpeneneHus MIMK ncnonb3yeTtcs rKCMpOoBaHHasi KOHLEHTpauus aBubaktama 4 mr/n.

1 Nns KOHTPOMS MHIMOUPYIOLLEro KOMMOHEHTa MCMOSNb3yeTCsl KOHTPOMbHLIN WTaMMm K. pneumoniae ATCC 700603
(cm. TMoBceaHEBHbIM KOHTPOIb UHMIMOUPYHOLLErOo KOMMNOHEHTa KOMOMHaLWIA 3-NakTamMoB € UHIMBUTOpamu B-nakTamas).



[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

Staphylococcus aureus ATCC 29213
(NCTC 12973, CIP 103429, DSM 2569, CCUG 15915, CECT 794)
Cnabbii npoayLeHT B-naktamasbl

KoHTponb kadvecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

| MapameTpbl AucKo-anudy3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NorpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (mr/n) [OnameTp 30HbI NoAaBneHus
CopepxaHue pocTa (MMm)
AMMN Llenesbie Oonyctumble B AuCKe (MKr) Llenesbie Oonyctumble
3HaveHus' 3HaveHus’ 3HaveHus' 3HaveHus®
A3UTPOMULUMH 1 0,5-2 - - -
AMUKaUUH 2 1-4 30 21 18-24
AMIMUMNIVH - - 2 18 15-21
BeH3nnneHnunnnmH 0,5-1 0,25-2 1EQ0 15 12-18
BaHkomuumH 1 0,5-2 - - -
eHTaMUUUH 0,25-0,5 0,125-1 10 22 19-25
[an6asaHunH’ 0,06 0,03-0,125 - - -
JantomuuuH® 0,25-0,5 0,125-1 - - -
[okenumknmH 0,25 0,125-0,5 - - -
KnapuTtpomMuumH 0,25 0,125-0,5 - - -
KnnHgamumumH 0,125 0,06-0,25 2 26 23-29
JleBodhnokcaumH 0,125-0,25 0,06-0,5 5 26 23-29
JlvnHesonua 2 1-4 10 24 21-27
MuHoUMKNNH 0,125-0,25 0,06-0,5 30 26 23-29
MokcudpnokcauuH 0,03-0,06 0,016-0,125 5 28 25-31
MynvpoumH 0,125 0,06-0,25 200 34 31-37
HeTtunmuumH <0,25° - 10 23 20-26
HuTtpodypaHTOUH 16 8-32 100 20 17-23
HopdrnokcauunH 1 0,5-2 10 21 18-24
OpuTaBaHUMH" 0,03-0,06 0,016-0,125 - - -
OcbnokcaumH 0,25-0,5 0,125-1 5 24 21-27
PudamnmumnH 0,008 0,004-0,016 5 33 30-36
Tepnsonua 0,5 0,25-1 - - -
TenkonnaHwH 0,5 0,25-1 - - -
TenasaHumH" 0,06 0,03-0,125 - - -
TenutpoMuumH 0,125 0,06-0,25 15 Ba Ba
TeTpauuknuH 0,25-0,5 0,125-1 30 27 23-31
TUreLmKnmH® 0,06-0,125 0,03-0,25 15 22 19-25
TobpamuumH 0,25-0,5 0,125-1 10 23 20-26
Tpumertonpum 2 1-4 5 25 22-28
TpumeTonpum-
cynbdameTokcason’ 0,5 - 1,25-23,75 29 26-32
dochommunH® 1-2 0,54 - - -
dy3ngoBas Kucrnota 0,125 0,06-0,25 10 29 26-32
XWUHYNPUCTUH-
aandonpucTnH 0,5 0,25-1 15 24 21-27
XnopamdeHuKon 4-8 2-16 30 24 20-28
LledokentuH 2 1-4 30 27 24-30
LledTaponuH 0,25 0,125-0,5 5 27 24-30
LledpTobunpon 0,25-0,5 0,125-1 5 25 22-28
LinnpodnokcaumH 0,25 0,125-0,5 5 24 21-27
OpUTPOMULIMH 0,5 0,25-1 15 26 23-29
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea KoHTponb kadecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

Staphylococcus aureus ATCC 29213
(NCTC 12973, CIP 103429, DSM 2569, CCUG 15915, CECT 794)
Cnabbii npoayLeHT B-naktamasbl

' Paccuutano EUCAST.
21S0 20776-1: 2006 (c obHOBREHNSIMM B COOTBETCTBUM C NOCNeaHen Bepcuen ctaHaapTa CLSI M100).
% YcraHoBneHo 1 BanuanposaHo EUCAST.

4 Insa onpenenenns MIMK cpena gomkHa cogepxatb nonvcop6art-80 (B KOHeYHOW KoHueHTpaumn 0,002% pans
MeToaa pasBedeHuin B OynbOHe; MeTod pasBedeHvun B arape He BanuaupoBaH). [Mpu  vcnonb3oBaHum
KOMMep4eCcKnx cuctem HeO6XO,EI,I/IMO cnegoBaTb UHCTPYKUMAM npounssoauTena.

° Onpepgenenvne MIMK gantomuumHa NpoBOAMTCS B MPUCYTCTBUM ca® (50 mr/n cpeppl ona MeTofa passefeHun B
6ynboHe; MeTo pa3BedeHnii B arape He BanuaupoBaH). Mpy ncnonb3oBaHMM KOMMEPYECKMX CUCTEM HEOOXOOANMO
cnefoBaTh UHCTPYKUMSAM NPOM3BOANTENS.

® [Ins MeToa MUKPOPa3BeaeHUi NUTaTENbHas CPeaa rOTOBUTCS B A€HL UCCIENOBAHNS.
" CooTHoLLEHe TpumeTonpum:cynbdamerokcason — 1:19. 3HayeHus MINK npeacraBneHbl N0 TPUMETONPUMY.

8 PedepeHTHbIM MeTOAOM onpeeneHns Y4yBCTBUTENbHOCTU K (hOCHOMULIMHY SABNSIETCS METOA pa3BedeHui B arape.
MuTaTenbHasa cpeda anga onpegeneHns YyBCTBUTENbLHOCTU K (hOCHOMULIMHY AOIMKHA coaepKaTb rMoKo30-6-dhoccaT
(25 mr/n). Mpwn “cnonb3oBaHUM KOMMEPYECKMX CUCTEM HEOOXOAMMO CrieioBaTh MHCTPYKLIMM NPOU3BOANTENS.

Ba — B npouecce Banugaunm
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

Enterococcus faecalis ATCC 29212
(NCTC 12697, CIP 103214, DSM 2570, CCUG 9997, CECT 795)

KoHTponb kadyecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

‘ MapameTpbl AncKo-and¢y3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (mr/n) [dnameTp 30HbI NogaBneHus
AMMO CopepxaHue pocTta (MMm)
LleneBble Oonyctumble B AMCKe (MKr) LleneBble Oonyctumble
3HaYeHusA 3HaYeHusA 3HaYeHusA 3HaYeHusA

AMOUUMNIVH 1 0,5-2 2 18 15-21
BankoMuumH 2 1-4 5 13 10-16
FeHTaMULMH 8 4-16 30° 15 12-18
MimuneHem 1 0,5-2 10 27 24-30
JleBodpnokcaumH 0,5-1 0,25-2 5 22 19-25
JlnHe3onng, 2 1-4 10 22 19-25
HuTpodypaHTOuMH 8 4-16 100 21 18-24
HopdnokcauuH 4 2-8 10 19 16-22
CtpenToMmnumH MpumeyaHue 5 MpumeyaHue 5 300° 17 14-207
TenkonnaHwH 0,5 0,25-1 30 18 15-21
TureumknuH® 0,06 0,03-0,125 15 23 20-26
TpumeTonpum 0,25 0,125-0,5 5 28 24-32
TpumeTonpum-

cynbdameTokcason’ 0,5 - 1,25-23,75 30 26-34
XWHYNPUCTUH-

aandonpucTnH 4 2-8 15 14 11-17
LinnpodonokcaumH 0,5-1 0,25-2 5 22 19-25

! PaccuntaHo EUCAST.

2 1SO 20776-1: 2006 (C OBHOBMEHUSIMM B COOTBETCTBMW C NOCNEAHe Bepcueln craHaapta CLSI M100). Bce
AunanasoHbl BanvamposaHsl EUCAST.

% YcraHoBneHo BanuanposaHo EUCAST.

* Ouck ans CKPVHWHIa pe3MCTEHTHOCTU BbICOKOrO YPOBHS! Y SHTEPOKOKKOB.
5 [wanasoH gonyctumbix 3HadeHun MIK ctpentomuumHa ans E. feacalis ATCC 29212 B HacTosiLee Bpemsi He

YCTaHOBIIEH.

® [IUCK ANst CKPUHWHIA PE3UCTEHTHOCTU BbICOKOO YPOBHS! Y SHTEPOKOKKOB.

" CLSI, M100-S26, 2016.

8J:',J'IFI mMeToaa MMKpopa:aBe,qumﬁ nutTaTenbHaa cpeaa rotoBuUTcA B AeHb UCCeaoBaHUA.

® CooTHoLLEHe TpumeTonpum:cynbdamerokcason — 1:19. 3HayeHus MINK npeacraBneHbl N0 TPUMETONPUMY.
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

Streptococcus pneumoniae ATCC 49619*
(NCTC 12977, CIP 104340, DSM 11967, CCUG 33638)
LLItamm co CHWKeHHOWN YyBCTBUTEJNTIbHOCTbLIO K NEHULUMNNNHY

KoHTponb kadvecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

* YyeT pesynbTaToB NPOBOAUTCS MO FpaHMuUe 30HbI MOAABMEHUA pocTa S. pneumoniae, a He MO rpaHuLe 30HbI
remonu3a. [Ina obnerdyeHusi usmepeHns avametpa 30Hbl NofdaBneHust pocta S. pneumoniae Ha cpege MXA-IT,
YaluKy crnefyeT paccmaTtpusath nog yriom. Kak npasuno, pocT MUMKpOOpraHusmoB HabnoaaeTcs Hag BCen 30HON
a-remonusa. OgHaKo B HEKOTOPbIX CrydYasx 30Ha O-reMonun3a BbIXOAUT 3a FpaHuLbl 30HbI pOCTa.

MapameTpbl AucKo-aAndy3MOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NorpaHUYHbIX 3HavyeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (Mr/n) OnameTp 30HbLI NOAABNEHUs pocTa

AMN CopepxaHue | (Mm)

LleneBble1 nonycTuszle B AUCKe (MKr) Llenelable1 nonycTuMb3|e

3Ha4YeHunA 3Ha4YeHunA 3HayYeHunA 3Ha4YeHunA
A3UTPOMUUUH 0,125 0,06-0,25 - - -
AMOKCULIMINNH 0,06 0,03-0,125 - - -
AMIMUMNIVH 0,125 0,06-0,25 2 28 25-31
BeH3nnneHnumnnnuH 0,5 0,25-1 1EQ0 19 16-22
BankoMuumH 0,25 0,125-0,5 5 20 17-23
JNan6asaHuuH’ 0,016 0,008-0,03 - - -
ﬂ,aﬂTOMI/ILl,I/IHb 0,125-0,25 0,06-0,5 - - -
[okenumknmH 0,03-0,06 0,016-0,125 - - -
[opvineHem 0,06 0,03-0,125 10 34 31-37
ViMmrneHem 0,06 0,03-0,125 10 38 34-42
KnaputpoMuumH 0,06 0,03-0,125 - - -
KnnHgamumumH 0,06 0,03-0,125 2 25 22-28
JleBodpnokcaumH 1 0,5-2 5 24 21-27
JlnHesonng, 0,5-1 0,25-2 10 26 23-29
MeponeHem 0,125 0,06-0,25 10 34 30-38
MWHOLMKNWH - - 30 28 25-31
MokcudpnokcauuH 0,125 0,06-0,25 5 27 24-30
HuTtpodypaHTOUH 8 4-16 100 28 25-31
HopdrnokcauunH 4 2-8 10 21 18-24
OkcaLmnvH® - - 1 11 8-14°
Opl/lTaBaHLl,l/lH4 0,002 0,001-0,004 - - -
OcbnokcaunH 2 1-4 5 21 18-24
PudamnmuunH 0,03 0,016-0,06 5 29 26-32
Tenusonua 0,25 0,125-0,5 - - -
TenkonnaHwH - - 30 21 18-24
TenuTpoMUUnH 0,008-0,016 0,004-0,03 15 30 27-33
TeTpaumknuH 0,125-0,25 0,06-0,5 30 31 28-34
TureLmKnuH’ 0,03-0,06 0,016-0,125 15 27 24-30
TpumeTonpum-
cyan)aMeT0|<ca30n8 0,25-0,5 0,125-1 1,25-23,75 22 18-26
XnopamdeHukon 4 2-8 30 27 24-30
Lledaknop 2 1-4 30 28 25-31
Lledenvm 0,06-0,125 0,03-0,25 30 34 31-37
LledoTakcnm 0,06 0,03-0,125 5 31 28-34
Lledonogokcmum 0,06 0,03-0,125 10 32 29-35
LledptaponuH 0,016 0,008-0,03 - - -
LledpTobunpon 0,008-0,016 0,004-0,03 - - -
LledTpmakcoH 0,06 0,03-0,125 30 35 32-38
Lledypokcum 0,5 0,25-1 30 31 28-34
LinnpodnokcaumH - - 5 25 22-28
OpUTPOMULNH 0,06 0,03-0,125 15 29 26-32
OpTtaneHem 0,06-0,125 0,03-0,25 10 31 28-34
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea KoHTponb kadecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

Streptococcus pneumoniae ATCC 49619*
(NCTC 12977, CIP 104340, DSM 11967, CCUG 33638)
LLItamm co CHWKeHHOWN YyBCTBUTEJNTIbHOCTbLIO K NEHULUMNNNHY

! Paccuntaro EUCAST.

2 1SO 20776-1: 2006 (C OGHOBMEHUSIMM B COOTBETCTBUW C NOCNEAHe Bepcuel ctaHaapta CLSI M100). Bce
3HaveHune sanuauposaHbl EUCAST.

% YcraHoBneHo 1 BanuanposaHo EUCAST.

4 Ins onpegnenernns MIK cpega gomkHa copepkatb nonucop6at-80 (B kKOHeYHoW KoHueHTpauuu 0,002% ans
MeToAa pasBedeHuin B OynbOHe; MeTod pasBedeHvuin B arape He BanuaupoBaH). [lpu  vcnonb3oBaHum
KOMMep4eCcKnx cuctem HeO6XO,EI,I/IMO cnegoBaTb UHCTPYKUMAM npounssoauTens.

° Onpegenenvne MIMK gantomuumHa NpoBOAMTCS B MPUCYTCTBUM ca® (50 mr/n cpeppl ona MeTofa passefeHun B
OynboHe; MeTOoA pa3BeaeHuit B arape He BanuauposaH). Mpu ncnonb3oBaHUM KOMMEPYECKMX CUCTEM HEOOXO0AUMO
cnegoBaTb MHCTPYKUMAM npousBoauTena.

6 [lna KoHTponsa KayecTBa AUcKa, cogepxalero 1 MKr okcaumnnmHa, MoXHO Ucnonb3oBaTh WTamm S. aureus ATCC
29213. OueHka pesynbTaTa: LeneBoe 3HayYeHne AuameTpa 30Hbl MOAaBMeHWs pocTa — 22 MM, JOMyCTUMbIN
Jnanas3oH 3HayeHun — 19-25 mm.

7 [na meToga MyKpopasseaeHui nuTaTenbHas cpega rotToBUTCs B A€Hb MCCNEAO0BaHMS.

& CooTHoLLEHe TpumeTonpum:cynbdamerokcason — 1:19. 3HayeHus MINK npeacraBneHbl N0 TPUMETONPUMY.
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

Haemophilus influenzae ATCC 49766
(NCTC 12975, CIP 103570, DSM 11970, CCUG 29539)

KoHTponb kadyecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

‘ MapameTpbl AucKo-anudy3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NorpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (mr/n) [OnameTp 30HbI NoAaBneHus

AMN CopepxaHue pocTta (MMm)

LieneBble Oonyctumbie | B AUCKe (MKr) LieneBble Hdonyctumble

3HaveHus’ 3HaveHus’ 3HaveHus’ 3HaveHus’
A3UTPOMULMH 1 0,5-2 - - -
AM0|<C|/|Lu/lnn|/|H-|<J'|aByJ‘l(:\H.’:\T3‘4 0,25 0,125-0,5 2-1 20 17-23
AMOKCULIMNIIVH 0,25 0,125-0,5 - - -
AMMIUUMNNVH 0,125 0,06-0,25 2 22 19-25
AMﬂl/lLl,l/u'u'l|/|H-ch'||>6a|<TaM5 0,125 0,06-0,25 - - -
BeH3nnneHnumnnnuH - - 1EQ0 18 15-21
[okenumknmH 0,5 0,25-1 - - -
HopuneHem 0,125 0,06-0,25° 10 29 26-32
VMuneHem 0,5 0,25-1° 10 27 24-30
KnaputpoMuumH 8 4-16 - - -
JleBodpnokcaumH 0,016 0,008-0,03 5 35 31-39
MeponeHem 0,06 0,03-0,125° 10 31 27-35
MWHOLMKNWH 0,25 0,125-0,5 30 29 26-32
MokcudnokcaumH 0,016 0,008-0,03 5 33 30-36
HanunpukcoBas kucnota - - 30 30 27-33
OdbnokcaunH 0,03 0,016-0,06 5 34 31-37
PudamnmumH 0,5 0,25-1 5 24 21-27
PokcuTpoMuumH 8 4-16 - - -
TenuTpoMuunH 2 1-4 15 17 14-20
TeTpaumknuH 0,5 0,25-1 30 31 28-34
TpumeTonpum-
cynbcbaMeT0|<ca:ion7 0,03 0,016-0,06 1,25-23,75 31 27-35
XnopamdeHukon 0,5 0,25-1 30 34 31-37
Lledenum 0,06 0,03-0,125 30 33 30-36
Lledoukcum 0,03 0,016-0,06 5 32 29-35
LledoTakcnm 0,008 0,004-0,016 5 33 29-37
Lledpnogokcmum 0,06 0,03-0,125 10 33 30-36
LledbTaponuH 0,008 0,004-0,016 - - -
LleptnbyTeH 0,03 0,016-0,06 30 34 31-37
LledTpmakcoH 0,004 0,002-0,008 30 38 34-42
Liecdbypokcum 0,5 0,25-1° 30 30 26-34
LinnpodnokcaumH 0,008 0,004-0,016 5 36 32-40
OpUTPOMULINH 4 2-8 15 13 10-16
OpTtaneHem 0,03 0,016-0,06° 10 30 27-33

! PaccuntaHo EUCAST.

2 YCTaHOBMEHO W BanuauposaHo EUCAST.
® ns onpegenenns MIMK ncnonbayeTtcs pukcnpoBaHHas KOHLEHTpauus knasynaHata 2 mr/n.

4

onpepenenns MIK) n S. aureus ATCC 29213 (aucko-anddy3MoHHbIN MeToS).
® nst onpeneneHus MIMK ncnonb3yeTtcsa rKCMpOBaHHast KOHUEHTpaumMs cynbbaktama 4 mr/n.
® CLSI, M100-S26, 2016; 1 BanuamposaHo EUCAST.
" CooTHoLLEHe TpumeTonpum:cynbdamerokcason — 1:19. 3HayeHus MIMK npeacraBneHbl N0 TPUMETONPUMY.

[ns  KOHTpONs MHrMOWMpYlOLWEro KOMMOHEeHTa criedoBaTb ucnosb3oBath E. coli ATCC 35218 (meToabl
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

Campylobacter jejuni ATCC 33560

(NCTC 11351, CIP 702, DSM 4688, CCUG 11284)

KoHTponb kadyecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

‘ MapameTpbl AncKo-and¢y3MoOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

MK (mr/n) [OnameTp 30HbI NoAaBneHus
AMMO CopepxaHue pocTta (MMm)
LleneBble Honyctumele B AMCKe (MKr) LleneBble Honyctumele
3Ha4YeHust 3Ha4YeHust 3Ha4YeHust 3Ha4YeHust
LinnpodnokcaumH Ba Ba 5 38 34-42
OpUTPOMULMH Ba Ba 15 31 27-35
TeTpauuknuH Ba Ba 30 34 30-38

! PaccuntaHo EUCAST.

2 YCTaHOBEHO 1 BanuauposaHo EUCAST.
Ba — B npouecce Banugauum
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[MoBceaHEBHBIN KOHTPOSb KavyecTea

KoHTponb

MHrMbupyrowero

C MHrmnéutopamm B-nakramas

KOMMOHEeHTa

KoHTponb kadyecTBa, B. 8.0, 01.01.2018

KOMOMHauumn

B-nakramoB

MapameTpbl AucKo-Anc¢y3MOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HavyeHur EUCAST u metogonoruio OOM.

Escherichia coli ATCC 35218
(NCTC 11954, CIP 102181, DSM 5923, CCUG 30600, CECT 943)
LWrtamm, npoayuupytowmn B-naktramady TEM-1 (He ESBL)

LluameTp 30HbI NoAaBneHus

MIMK (mr/n CopepxaHune
AMI ar's) N ;ﬁqcx:“ pocra (Mm)
LeneBble Jonyctumbie LeneBble Jonyctumblie
1 2 (MKr) 1 2
3HayYeHunA 3HayYeHunA 3HayYeHunA 3HaYeHus
AMOKCULMNNNH-KNaBynaHoBas
kucrora® 8-16 4-32 20-10 19-20 17-22*
AMnuumnnnH-cyns6aktam’ 32-64 16-128 10-10 16 13-19"
MunepaumnnuH-Tasobaktam®’ 1 0,5-2 30-6 24 21-27
TuKapLMNNWH-KNaBynaHaT 16 8-32 75-10 23 21-25
LlecbTonosan-tasobaktam™’ 0,125 0,06-0,25 30-10 28 25-31
Klebsiella pneumoniae ATCC 700603
(NCTC 13368, CCUG 45421, CECT 7787)
MpogyueHT ESBL SHV-18
MIIK (mr/n) Conepxanve [OnameTp 30HbI NogaBneHus
AMMN B AUCKe pocra (Mm)
LleneBble1 Llonycwlezle (MKr) LleneBble1 Llonycwlezle
3Ha4YeHunA 3Ha4YeHunA 3Ha4YeHunA 3HavYeHus
MunepaumnnuH-TasobakTam®’ 16 8-32 30-6 17 14-20
Liedbrasupmm-aBubaktam’ 0,5-1 0,25-2 10-4 21 18-24
LiecdbTronosaH-tasobaktam®’ 1 0,5-2 30-10 21 17-25

Staphylococcus aureus ATCC 29213
(NCTC 12973, CIP 103429, DSM 2569, CCUG 15915, CECT 794)
CnabbIin NnpoayueHT B-naktamas

LluameTp 30HbI NoAaBneHunsA

MMK (mr/n PKaHU
(mr/n) Copepxatue pocTa (MMm)

AMMN B AMCKe

LeneBble Jonyctumble (MKr) LeneBble Jonyctumble

3HaveHus' 3HauYeHus’ 3HaueHus' 3HauYeHus’
AMOKCULINNIINH- 9 9

MpumeyaHune MpumeyaHune 2-1 22 19-25
KnaBynaHOBasi KUCTOTa' P P

! PaccunTaro EUCAST.

2 CLSI, M100-S26, 2016; KpOMEe AMana3oHOB, BblOEMNEHHbLIX XWPHbLIM LIPUGOTOM/KYPCUBOM, YCTAHOBMEHHbIX
EUCAST. Bce anana3soHbl 3HavyeHuin BanuanposaHel EUCAST.

 ns onpegenenns MIMK ncnonbayeTtcs pukcnpoBaHHas KOHLEHTpauus knasynaHarta 2 mr/n.

* ToHkuit POCT BHYTPM 30HbI NOAABMEHUS POCTa, KOTOPbIN BbISBNSETCS MPU UCMONb30BaHUM HEKOTOPbLIX cepui MXA,

He y4YUTbIiBaeTCA.

® Nnst onpenenenHus MIMK ncnonb3yeTtcsa yKCMpOBaHHast KOHUEHTpaumMs cynbbaktama 4 mr/n.
InsonpeaeneHus MIMK ncnonb3yeTcs dmkcMpoBaHHas KOHLEeHTpauums Tazobaktama 4 mr/n.
" na KOHTPOMNS MHrUBMPYIOLLET0 KOMMOHEHTa MOXHO wucnonb3osate E. coli ATCC 35218 wunu

K pneumoniae ATCC 700603.

8 Nns onpenenexnnsa MIMK ncnonb3yeTcst hmKcMpoBaHHas KOHUEHTpaums aBubaktama 4 mr/n.

® [Ins KOHTPONS UHTUBKPYIOLLIErO KOMMOHEHTA Mpy onpeaenerun MK ucnonbayetes E. coli ATCC 35218.
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PacwwuperHbii KK EUCAST: KoHTpornb kadvecTBa, B. 7.0, 01.01.2017
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PacwwuperHbii KK

EUCAST: KoHTponb kayecTtBa, B. 7.0, 01.01.2017

LleneBble u AonyctumMmbie AOuana3oOHbl 3Ha4YeHuHn AnamMeTpoB 30H noAaaBlieHusA
POCTa KOHTPOJIbHbLIX WTAMMOB, peKomMeHAyeMbIX AnA BbiABJIeHUA MeXaHU3mMoB
Pe3nCTeHTHOCTU AMCKO-AM(’b(bym/IOHHbIM MeTOA4OM Ha arape MIO.I'I.ﬂepa-XVIHTOH

MapameTpbl AucKo-Anc¢y3MOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NorpaHUYHbIX 3HayeHu EUCAST u metogonoruio OOM.

Mpoaykuua ESBL y Enterobacteriaceae

Klebsiella pneumoniae ATCC 700603

(NCTC 13368, CCUG 45421, CECT 7787)
MpogyueHT ESBL SHV-18

LleneBas Donyctumble
AMIN Conepxanue KaTeropus 3HayeHus MpumeyaHue
B AuCKe (Mkr) YyBCTBUTENLHOCTM' (Mm)
A3TpeoHam 30 P 9-17
Llecbotakcum 5 YP vnn P 12-18
Lledbnogokcum 10 P 9-16
Llecprasmgmm 10 YP vnn P 6-12
LledptpmakcoH 30 YP vnn P 16-22
Pe3ncTeHTHOCTb K MeTULMNNUHY Yy Staphylococcus aureus
Staphylococcus aureus NCTC 12493
(CCUG 67181)
Pe3ncTeHTHbIN kK MeTUumMnnnHy (MRSA), mecA-nonoXuTenbHbIN
LleneBas Donyctumble
AMIN Conepxanue KaTeropus 3HauyeHnn’ MpumeyaHue
B AuCKe (Mkr) YyBCTBUTENLHOCTM' (Mm)
LledpokentuH 30 P 14-20

vanB-onocpeaoBaHHasa pe3anUCTEHTHOCTb K rnMkonenTtuaam Y SQHTEPOKOKKOB

Enterococcus faecalis ATCC 51299

(NCTC 13379, CIP 104676, DSM 12956, CCUG 34289)
VanB-nonoxuTtenbHbli LWUTaMM

Llenesas Hdonyctumbie
AMIN ggﬂiﬁ:(?::f) KaTeropus 3HauyeHnn’ MpumeyaHue
YyBCTBUTENLHOCTM' (Mm)
TewkonnaHuH 30 Y 16-20
BaHkoMmuumH 5 P 6-12 YyeT pesynbtatos

OOIMKEH NPOBOAUTLCH B
npoxogsuwem ceete. MNpu
HeYeTKOM Kpae 30Hbl
nopasneHuns pocta
pesynstat
WHTEpnpeTUpyeTcs Kak
PEe3UCTEHTHbIW, Aaxe
ecnu avameTp 30Hbl
BonbLue norpaHUYHOro
3HayYeHus Ons Kkateropum
«YYBCTBUTENbHbINA»
(npumepsbl yyeTa
pesynbTaToB — B
Tabnuue norpaHUYHbIX
3HadveHun EUCAST).
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PacwwuperHbii KK

Pe3nUCTEeHTHOCTb BLICOKOrO YPOBHSA K aMUHOINIMKO3UAAM Y 3HTEPOKOKKOB
Enterococcus faecalis ATCC 51299

EUCAST: KoHTponb kayecTtBa, B. 7.0, 01.01.2017

(NCTC 13379, CIP 104676, DSM 12956, CCUG 34289)

WTamm c PEe3nNCTEeHTHOCTbIO BbICOKOIO YPOBHA K reHTaMULUUHY U CTPeNnTOMULUHY

Llenesas Hdonyctumbie
AMIN ggﬂiﬁﬁ::ﬁ) KaTeropus 3HayeHus MpumeyaHue
YyBCTBUTENLHOCTH' (Mm)
FeHTamMnUuH 30 P 6
CtpentoMuumH 300 P 6

! CooTBeTCTBME LIENEBOI KAaTeropun CBUAETENLCTBYET O TOM, YTO MEXaHU3Mbl PE3UCTEHTHOCTY BbISIBISIIOTCS
KOPPEKTHO; OLIeHMBAETCH B COOTBETCTBUM C NOrPaHnYHbIMU 3HaveHnammn EUCAST (Y — vyyBcTBUTENbHLIA, YP —
YMEPEHHO-PE3UCTEHTHBIN, P — pE3UCTEHTHbLIN).

2 [InanasoH 3HaueHwuit, pekomeHgoBaHHbI CLSI (M-100-S26, 2016), KpoMe 3Ha4YeHWIN, BblAENEHHbIX )KUPHBIM
wpndToMm, KoTopble ycTaHoBneHsl EUCAST. Bce ananasoHbl 3HaveHun BanvamposaHsl EUCAST.
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PacwwuperHbii KK

EUCAST: KoHTponb kayecTtBa, B. 7.0, 01.01.2017

LUeneBble u AonyCcTMble Aunana3oHbl 3Ha4YeHUn AnamMeTpoB 30H nNogaBlieHUsA pocCTa

KOHTPOJIbHbIX

WTaMMOB,

peKkomMeHAayeMbIX

ans

BblABJ1eHUA

MexXaHn3moB

Pe3UCTEHTHOCTU AUCKO-ANDPY3NOHHBIM MeToaOM Ha arape Mwonnepa-XMHTOH C
pob6asneHuem 5% pecdmnbpuHupoBaHHOM nowanmnHoun Kposu u 20 mr/n B-HAL (MX-IT)

MapameTpbl AucKo-Ancy3MOHHOro MeToda — CM. TabnuLbl NOrpaHUYHbIX 3HayeHur EUCAST u metogonoruio OOM.

CHMXeHHasi 4yBCTBUTENIbHOCTb K [-nakramam BcneacTBue MyTauum B reHax,
koaupyrowmx NCB y Haemophilus influenzae

Haemophilus influenzae ATCC 49247

(NCTC 12699, CIP 104604, DSM 9999, CCUG 26214)

AMMN

CopaepxaHue
B Ancke (MKr)

LleneBas
KaTeropus
YyBCTBUTENLHOCTU'

Hdonyctumbie
3HauyeHnn’
(Mm)

KommeHTapum

[nameTp 30HbI
noJaeneHnst pocTta B
3Ha4YNTENBHOWN
CTEMNEHN 3aBUCUT OT
BO3MOXHbIX Bapuauum
cocTaea cpegpbl,
NIIOTHOCTN
WHOKyNnoMa 1 yCnoBuin
nHkyGauun. MNpwn
HanM4YnMmM Mernkux
KONMOHWI B 30HE
nogaeneHunst pocta
pasmep 30HbI
cuyMTaeTcHa paBHbIM 6
MM (HET 30HbI).

AmMnunnnuH

2

P

6-12

BeHannneHnumnnH

1EQ

P

6-9

! CooTBeTCTBME LIENEBOI KAaTEropun CBUAETENLCTBYET O TOM, YTO MEXaHM3Mbl PE3UCTEHTHOCTY BbISIBISIIOTCS
KOPPEKTHO; OLIEHMBAETCH B COOTBETCTBUM C NOrPaHNYHbIMU 3HaveHnamm EUCAST (Y — vyyBcTBUTENbHLIA, YP —
YMEPEHHO-PE3UCTEHTHLIN, P — pE3UCTEHTHbLIN).

2 YCTaHOBIEHbI U noaTBepXaeHbl Npy NOBTOPHBLIX TecTupoBaHuax EUCAST.
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